Fylogenetisk trae - Influenza A
virus overvagning i Danske svin
Januar 2025

FIND DIN PR@VE: Tryk "ctrl + "
og s@g pa dit

sagsnummer: fx "25-03138-4"
Veaer opmeerksom pa at pragver
indsendt til SSI starter med ”"SI”
og er navngivet med SSl's
sagsnummer, mens prgver
indsendt til Veterinegert
laboratorium, Kjellerup starter
med "LF” og er navngivet med
Kjellerups sagsnummer.

1A, 1B og 1C clades (i folge BV-
BRC.org) er angivet pa
referencesekvenser som suffix i
sekvensnavnet
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HlpdmNZlav/H1pdmN2sw

| (Ny reassortant med pandemisk H1 og avieert N1 fra
den "almindelige" danske H1N1 eller N2sw fra den
almindelige danske HlavN2sw)

Svine adapteret HlpdmNx
(Virus der stammer fra
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muteret for at tilpasse sig svin)

Human seeson like HlpdmNXx
| (Virus der ligner den pandemiske
seeson influenza, der cirkulere i
mennekser)

HlavNx

(Indeholder bade H1lavN2sw, som
| har veeret den mest alimindelig
subtype i Danmark og avieer
HlavN1lav, som var den fgrste
influenza vi sa i Danske svin)
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Fylogenetisk træ - Influenza A virus overvågning i Danske svin
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Text Box
FIND DIN PRØVE: Tryk "ctrl + f" og søg på dit
sagsnummer: fx ”25-03138-4”
Vær opmærksom på at prøver indsendt til SSI starter med ”SI” og er navngivet med SSI's sagsnummer, mens prøver indsendt til Veterinært laboratorium, Kjellerup starter med ”LF” og er navngivet med Kjellerups sagsnummer.

1A, 1B og 1C clades (i følge BV-BRC.org) er angivet på referencesekvenser som suffix i sekvensnavnet
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H1pdmN1av/H1pdmN2sw
(Ny reassortant med pandemisk H1 og aviært N1 fra den "almindelige" danske H1N1 eller N2sw fra den almindelige danske H1avN2sw)
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Svine adapteret H1pdmNx
(Virus der stammer fra pandemien i 2009, men er muteret for at tilpasse sig svin)

xqs937
Text Box
Human sæson like H1pdmNx
(Virus der ligner den pandemiske sæson influenza, der cirkulere i mennekser)
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H1avNx
(Indeholder både H1avN2sw, som har været den mest alimindelig subtype i Danmark og aviær H1avN1av, som var den første influenza vi så i Danske svin)
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H1av vaccine stamme fra Respiporc FLU3
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H1pdm vaccine stamme fra Respiporc FLUpan H1N1

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line

xqs937
Line




